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Efficient Amplification

Quantitative Precision

Comprehensive Analysis
V-Xplora software for seamless
data interpretation.

OneStep multiplex qPCR
for covering V1, V2, V3, V4 
regions of the 16SrRNA gene.

qPCR ensures immediate and 
accurate library quantification.

Streamlined Process
Easy qPCR, quantification, 
pooling and purification.
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Amplificación eficiente

Precisión cuantitativa

Análisis exhaustivo
Software V-Xplora para una 
interpretación perfecta de los 
datos.

OneStep multiplex qPCR
para cubrir las regiones V1, V2, 
V3, V4 del gen 16SrRNA.

La qPCR garantiza una 
cuantificación inmediata y 
precisa de las librerías.

Proceso simplificado
qPCR, cuantificación, pooling y 
purificación sencillo.
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Bacillus subtilis

Limosilactobacillus
fermentum

Listeria monocytogenes

Pseudomonas aeruginosa

Salmonella enterica

Enterococcus faecalis

Escherichia coli

Staphylococcus aureus

(VS-16S-V1448PHRUO)*

VIASURE 16S V1-V4
NGS Solution

AMPLIFY
YOUR RESEARCH

to  excellence

Achieve reliable and precise results effortlessly!

Enrichment Method Amplicon-based enrichment

Sequencing platforms

Library size

Illumina (MiSeq) and Element
Biosciences-AVITI

Input DNA requirements 5 µL of your sample.
No need to worry about input 

500-600 bp

Nº of pools per panel 1

Supported sample types Biological samples or culture

Sequencing Analysis Software V-Xplora

Plexity up to 48

Hands on time <30 min

*For Research Use Only (RUO).
Not for use in diagnostic procedures.
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Consigue resultados fiables y precisos sin esfuerzo.

*Sólo para uso en investigación (RUO).
No para uso en procedimientos de diagnóstico.

Método de enriquecimiento Amplicon-based

Plataformas

Tamaño de librería

Illumina (MiSeq) y Element
Biosciences-AVITI

Requisitos de entrada
de ADN

5 µL of your sample.
No need to worry about input 

500-600 bp

Nº de pools por panel 1

Tipos de muestra admitidos Muestras biológicas o cultivo

Análisis secuenciación Software V-Xplora

Plexity Hasta 48

Tiempo de trabajo <30 min


